
Vol.26-No.2
2008

ユビキチン，プロテアソーム，オートファジー，プロテオリシスなど 
分解装置の作動機構と病態生理作用 

タンパク質の 分解機構 
細胞内の輪廻転生 
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ユビキチン研究の新たな展開...........................................................................岩井一宏 22（142）
１．ユビキチン修飾系の多彩な機能 ２．脱ユビキチン化酵素の解析の進展 ３．ユビキチン
鎖伸長メカニズム ４．ユビキチンリガーゼの活性制御メカニズム

1. ユビキチンシステムの発見と疾病研究の最前線
..........................................................................Aaron Ciechanover（翻訳：鶴田大輔，岩井一宏） 31（151）
１．ユビキチン・プロテアソーム系発見前夜 ２．ユビキチン・プロテアソーム系の発見
３．ユビキチン・プロテアソーム系に関連した疾患と創薬

2. HOIL-1L/HOIPユビキチンリガーゼ複合体（LUBAC）による
直鎖型ポリユビキチン鎖生成とその生理機能
......................................................................................................................徳永文稔，桐浴隆嘉，岩井一宏 39（159）
１．HOIL-1とそのアイソフォームの構造と機能 ２．LUBACと直鎖型ポリユビキチン鎖の
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3. SCF型ユビキチンリガーゼによる細胞周期制御と発癌
...............................................................................................................................................中山敬一，中山啓子 46（166）
１．細胞周期からの脱出と再進入 ２．SCF複合体とは ３．ブレーキ分子の分解を促進す
る Skp2 ４．アクセル分子の分解を促進する Fbw7

4. ダイオキシン受容体はリガンド依存性E3ユビキチンリガーゼ
である .................................................................................................大竹史明，藤井義明，加藤茂明 55（175）
１．リガンド依存性転写制御系とユビキチン・プロテアソーム系 ２．リガンド依存性転写因
子群の構造と機能 ３．AhRはリガンド依存性ユビキチンリガーゼである ４．ユビキチン
リガーゼ CUL4BAhRの会合と活性はリガンド依存的である ５．CUL4BAhRはエストロゲン受
容体をユビキチン化する ６．ユビキチンリガーゼを介するリガンド情報伝達経路

5. ユビキチン化によるDNA修復の制御機構
......................................................................................................................茂木　章，村川泰裕，武田俊一 62（182）
１．ヌクレオチド除去修復のユビキチンによる制御機構 ２．PCNAのモノユビキチン化によ
る複製フォークブロックの解除機構 ３．PCNAのポリユビキチン化による複製フォークブロ
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6. ユビキチンプロテアソームシステムによるシナプス可塑性の制御
─F-boxタンパク質SCRAPPER依存的なRIM1の分解による神経伝達
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２．SCRAPPERR in vitroでRIM1の E3リガーゼとしてはたらく ３．SCR-KOマウスの神経
細胞は RIM1のユビキチン化を欠き，RIM1の半減期を延長し，定常状態の RIM1の量を増加
させる ４．SCRAPPERは in vivoで RIM1の量を調節する ５．SCRAPPERはプレシナプ
スでの小胞の放出を調節する因子である ６．SCRAPPERは RIM1を介してシナプス小胞の
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理装置としてのプロテアソーム ４．プロテアソームと疾患 ５．noncanonicalなプロテア
ソームによるタンパク質分解
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................................................................................................................平野祐子，八代田英樹，佐伯　泰 102（222）
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.......................................................................................................................................................................村田茂穂 110（230）
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細胞の正の選択を行う ５．胸腺プロテアソームと他のプロテアソームの決定的な違い
６．胸腺プロテアソームはCD8 ＋ T細胞の分化に必須である ７．正の選択モデル再考

3. mRNAの動態とプロテアソーム ..............................................................稲田利文 116（236）
１．翻訳終結異常に伴うmRNA分解機構 ２．ナンセンス変異依存mRNA品質管理機構
３．ナンセンス変異依存異常タンパク質分解機構（ nonsense-mediated protein

degradation：NMPD） ４．mRNA品質管理（NSD）の分子機構 ５．新生ポリペプチド
鎖配列に依存したタンパク質分解 ６．新生ポリペプチド鎖配列に依存したmRNA分子内切
断とその生理的意義 ７．新生ポリペプチド鎖配列に依存したタンパク質分解の遺伝子発現に
おける役割

第2章 プロテアソーム

概論

CONTENTS
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