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Ⅱ．がんゲノム研究のさらなる展開
9.	 がん種横断的ゲノムアトラス.. . . .David A. Wheeler，Jane H. Zhou	 79（1905）

10.	 がんゲノムの新たな特徴の発見.. . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .Serena Nik-Zainal	 89（1915）
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