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•••• • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • •関　真秀，土屋一成，鹿島幸恵，鈴木絢子，鈴木　穣	 12（3336）
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	 3.	シングルセルRNA-seq情報解析最前線••••• • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • •中戸隆一郎	 29（3353）
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•••• • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • Jay	W.	Shin，Piero	Carninci，安藤吉成	 36（3360）
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Ⅰ．発生・臓器・オルガノイド
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•••• • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • •野村征太郎，油谷浩幸	 42（3366）
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	 2.	腸管上皮のシングルセル解析••••• • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • •利光孝太，佐藤俊朗	 53（3377）
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•••• • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • •辻本　啓，長船健二	 74（3398）
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―データベースを用いた具体的な解析方法の紹介••••• • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • •金墻周平，後藤慎平	 81（3405）

Ⅱ．免疫・がん

	 7.	シングルセルレベルでのT細胞受容体・B細胞受容体解析••••• • • • • • • • •冨樫庸介	 90（3414）

	 8.	 T細胞におけるシングルセル解析••••• • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • •安水良明，中村やまみ，大倉永也	 97（3421）
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•••• • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • •木村剛之，加藤　悠，船橋泰博	 104（3428）

	10.	大腸がん組織を構成する細胞集団の多様性•
•••• • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • •八尾良司，鈴木絢子，長山　聡	 112（3436）

	11.	シングルセル遺伝子発現解析からみえてきた腫瘍内不均一性•
•••• • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • •林　寛敦，秋山　徹	 118（3442）
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•••• • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • •山岸　誠，鈴木　穣，渡邉俊樹，内丸　薫	 124（3448）

	13.	HTLV-1感染動態の数理モデル型定量的データ解析•
•••• • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • •高木舜晟，安永純一朗，松岡雅雄，岩見真吾	 130（3454）
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•••• • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • • •吉野知子，根岸　諒	 138（3462）
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