
数字
2-digitアレル• ••••••••••••••••••••••••••• 189
2型糖尿病• ••••••••••••••••••••••••••••••••• 044
4-digitアレル• ••••••••••••••••••••••••••• 189
1000 Genomes Project••••••••••• 017,  

128, 129, 154, 231

A
ABO血液型•••••••••••••••••••••••••••••••• 023
additive model•••••••••••••••••••••••••• 157
ADH•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 215
AI• ••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 039
ALDH2••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 215
all-cause mortality••••••••••••••••••• 033
AMD Gene Consortium• ••••••••• 234
AMP•••••••••••••••••••••••••••••••••••• 129, 238
APOE•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 032
ASMC••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 211
ATC••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 044, 240
AWK••••••••••••••••••• 098, 158, 171, 172

B・C
BASIC••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 090
BLK遺伝子••••••••••••••••••••••••••••••••• 170
cDNA•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 169
CentOS••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 066
CHD•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 038
cis-eQTL•••••••••••••••••••••••••••••••••••• 175
CKDGEN•••••••••••••••••••••••••••••••••••• 236
ClinVar••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 230
CMS•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 210
COSMIC••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 234
CRAN• •••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 103
CRP••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 028, 038
CUI•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 066
Cygwin••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 068
C言語•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 088

D・E
dbGAP•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 128
dbSNP• ••••••••••••••••••••••••••••••• 171, 230

Debian•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 066
DIAGRAM•••••••••••••••••••••••••••••••••• 233
dominant model••••••••••••••••••••••• 157
DRUGBANK•••••••••••••••••••••••••••••• 239
EMBL-EBI••••••••••••••••••••••••••••••••• 229
ENCODE•••••••••••••••••••••••••••••••••••• 237
Ensembl••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 229
eQTL••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 166
ESP•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 231
ExAC Browser••••••••••••••••••••••••••• 231

F・G
f  ••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 210
fine-mapping•••••••••••••••••••••••••••• 179
FinnGen••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 047
for文••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 110
FST•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 209
F検定•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 119
F分布•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 056
GATK•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 129
Gene ATLAS•••••••••••••••••••••••••••••• 233
Gene ID•••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 092
Genetic Factors for Osteoporosis 

Consortium•••••••••••••••••••••••••••• 234
GEO database••••••••••••••••••••••••••• 236
GEUVADISプロジェクト••••••••• 168
GGT•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 036
GIANT•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 234
GitHub•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 217
Global Lipids Genetics •

Consortium•••••••••••••••••••••••••••• 234
Global Urate Genetics Consor-

tium••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 234
GPU•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 039
GREP•••••••••••••••••••••••••••••••••• 044, 240
Grimon••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 238
GSK3B阻害剤•••••••••••••••••••••••••••• 044
GTEx Portal••••••••••••••••••••••••••••••• 236
GUI• •••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 066
GWAS••••••••••••••••••••••••••••••••• 027, 148
GWAS Catalog• ••••••••••••••••••••••••• 232

H
HaploReg••••••••••••••••••••••••••• 171, 232
Hardy-Weinberg平衡•••••••••••••• 141

HDD•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 068
Hello world• •••••••••••••••••••••••••••••• 088
HGNC••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 228
HipSci••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 129
HLA• ••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 189
HLA-B遺伝子•••••••••••••••••••••••••••• 189
HLA-C遺伝子•••••••••••••••••••••••••••• 192
HLAアレル• ••••••••••••••••••••••••••••••• 189
hsa-miR-762••••••••••••••••••••••••••••• 047
Human Genetic Variation •

Database•••••••••••••••••••••••••••••••• 237
HWE••••••••••••••••••••••••••• 141, 156, 189

I
IBD•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 143
IBD Genetics••••••••••••••••••••••••••••• 235
IBS•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 143
ICBP•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 235
if文•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 110
iHS•••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 210, 220
IMGT/HLA••••••••••••••••••••••••• 189, 230
Immport••••••••••••••••••••••••••••• 129, 238
Immunobase••••••••••••••••••••••••••••• 235
imputation••••••••••••••••••••••••• 178, 191
imputation推定精度••••••••••••••••• 184
imputed dosage•••••••••••••••••••••••• 201
in silico••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 022
iPS細胞••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 129

J・L
Java• ••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 089
LD• •••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 181
LD-Hub•••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 233
LDL••••••••••••••••••••••••••••• 038, 043, 179
LDSC•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 036
Linux• ••••••••••••••••••••••••••••••••• 066, 068
LocusZoom•••••••••••••••••••••••• 172, 236
Luminex••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 190

M
macOS•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 066
MAF•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 139
MAGIC• •••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 233
mapファイル••••••••••••••••••••• 132, 218
MDS•••••••••••••••••••••••••••• 144, 162, 164

242

INDEX

99-2_遺伝統計学_索引_念校.indd   242 2020/02/17   11:17



MHC••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 187
MICA•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 193
MIGWAS•••••••••••••••••••••••••••• 045, 238
miRBase••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 229
miRNA• •••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 044
missing heritability•••••••••••••••••• 030
ML••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 039
MR• ••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 038
MR-base•••••••••••••••••••••••••••••••••••• 233
mRNA••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 166

N・O
NBDC••••••••••••••••••••••••••••••••• 128, 198
NCBI••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 228
NGS• ••••••••••••••••••••••••••• 017, 129, 194
non-coding RNA•••••••••••••••••••••• 044
OMIM••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 232
OS••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 066

P
PBMC eQTL browser• ••••••••••••• 237
PCA••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 026, 144
PCSK9• ••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 043
pedファイル•••••••••••••••••••••••••••••• 132
Perl• •••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 090
PLB1••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 029
PLINK••••••••••••••••••••••••••••••••• 137, 154
polygenic model••••••••••••••••••••••• 030
polymorphism••••••••••••••••••••••••••• 014
Precision Medicine•••••••••••••••••• 019
PrediXcan•••••••••••••••••••••••••••••••••• 175
prephasing••••••••••••••••••••••••••••••••• 187
PRKCD••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 031
Python•••••••••••••••••••••••••••••••• 090, 092
p値•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 058
p値の誤用• ••••••••••••••••••••••••••••••••• 060

Q・R
QC••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 142
R ••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 091, 102
recessive model•••••••••••••••••••••••• 157
Red Hat•••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 066
ReproGen• ••••••••••••••••••••••••••••••••• 235
RNA-Seq•••••••••••••••••••••••••••• 166, 190
rsID••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 172

RStudio•••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 102
R-Tips• ••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 102

S
SAS• •••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 102
SDS••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 212
selscan••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 217
singleton•••••••••••••••••••••••••••••••••••• 212
SNP••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 014
SNP genotype imputation•

••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 153, 178
SNP ID• •••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 158
SNP2HLA••••••••••••••••••••••••••••••••••• 195
SNPタイピング••••••••••••••••••••••••• 027
SNPハプロタイプ• •••••••••••••••••••• 180
SNPマイクロアレイ••••••••• 027, 018,  

140, 153
S-PLUS••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 102
SPSS•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 102
STITCH•••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 240
strand••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 196
STRING•••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 241
SuperTarget••••••••••••••••••••••••••••••• 239

T
The International Genomics of 

Alzheimer’s Project•••••••••••••• 235
TOPMedプロジェクト••••••••••••• 018
tpedファイル••••••••••••••••••••••••••••• 218
trans-eQTL•••••••••••••••••••••••••••••••• 175
TTD••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 239
t検定••••••••••••••••••• 055, 060, 116, 117
t分布••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 055

U・V・W・X・Z
UCSC Genome Browser•••••••••• 228
UK10K•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 152
UKバイオバンク• •••••• 018, 047, 233
Unix•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 066
vcfファイル••••••••••••••••••••••• 132, 218
WES•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 190
WGS•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 190
Windows•••••••••••••••••••••••••••••••••••• 066
WTO••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 044
XOH•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 043

XP-EHH••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 210
Z値•••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 220

ア行
圧縮••••••••••••••••••••••••••••• 052, 078, 112
アデニン••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 012
アミノ酸配列多型•••••••••••••••••••••• 189
アミノ酸変異•••••••••••••••••••••••••••••• 140
アルコール代謝•••••••••••••••••••••••••• 215
アルツハイマー病•••••••••••••••••••••• 032
アレル••••••••••••••••••••••••••••••••••••••••• 139
アレル頻度• •••••••• 139, 149, 184, 204
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